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Recenzja rozprawy doktorskiej Marcina Wiorek pt. ,,Taksonomia i filogeneza wybranych rodzajow
madagaskarskich ciem (Malagasy Syntomini (Lepidoptera: Erebidae: Arctiinae)”

Wstep

Przediozona do recenzji rozprawa doktorska, autorstwa Marcina Wiorka, zostata wykonana w Instytucie
Systematyki i Ewolucji Zwierzat Polskiej Akademii Nauk pod kierunkiem dr hab. Lukasza Przybytowicz.

Tematyka rozprawy obejmuje taksonomie, systematyke, delimitacje gatunkéw, morfologie i filogeneze
molekularna. Przedmiotem badan sg wybrane rodzaje ciem kropkowanych (Syntomini, Erebidae) gtéwnie na
Madagaskarze.

Ocena strony redakcyjnej rozprawy

Oceniana rozprawa liczy 490 stron, wliczajac rysunki i tabele, ale bez o$wiadczen wspdtautordéw i oswiadczenia
doktoranta. Jest napisana w jezyku angielskim, a jej uktad jest przejrzysty i zgodny z zasadami dla tego typu
rozprawy. Praca rozpoczyna sie podziekowaniami w jezyku angielskim i polskim, po ktdrych nastepuje
uporzadkowany spis tresci. Dalej znajduje sie streszczenie w jezyku polskim i angielskim oraz wykaz
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trzech publikacji zawartych w rozprawie, z wyszczegodlnieniem wktadu doktoranta w kazdg z nich. Gtéwna
cze$¢ rozprawy doktorskiej liczy 27 stron i jest podzielona na Wstep, Cele i hipotezy badawcze, Materiat i
metody, Wyniki, Dyskusje, Wnioski oraz bibliografie zawierajacg 79 pozycji. Dodatkowo znajdujg sie tam dwie
tabele: jedna z materiatami uzytymi do pracy molekularnej (osiem stron) i jedna z uzytymi genami i starterami
(jedna strona). Nastepnie znajdujg sie dwa opublikowane artykuty naukowe, liczace 34 i 14 stron, o typowym
uktadzie wydawniczym, a takze jeden obszermny manuskrypt liczacy 290 stron + 96 stron informacii
uzupetniajgcych.

Ocena merytoryczna rozprawy
a) Oryginalnos¢ badan

Praca zawarta w rozprawie jest catkowicie oryginalna i, jak wynika z oSwiadczen wspotautoréw, student
wykonat wiekszo$¢ pracy we wszystkich badaniach, a w szczegoino$ci w najobszerniejszym manuskrypcie 3.
W drugim artykule student jest tylko drugim autorem, ale zgodnie z o$wiadczeniem jego wktad jest wigkszy niz
wkiad pierwszego autora (40% do 30%), co sprawia, ze zastanawiam sie, dlaczego nie jest on pierwszym
autorem réwniez tego artykutu.

Trzy artykuty w tej rozprawie dostarczajg duzej ilosci nowych informacji na temat Syntomini na Madagaskarze i
Mauritiusie. Praca morfologiczna, zwtaszcza w manuskrypcie 3, jest obszerna i doskonale wykonana.
Dodatkowym atutem jest to, ze opisano morfologie jaj, ktére znaleziono w odwiokach samic.

Ponadto bardzo podobajg mi sie pomystowe i oryginalne nazwy naukowe dla nowych taksonow, a adaptacja
nowych nazw rodzajow z filmu ,Madagaskar” jest w tym przypadku z pewnoscig trafna. Jednak kilka nowych
nazw rodzajow jest nieco trudnych, np. Mauricenaclia, ktérg — jak sami autorzy wspominajg — mozna powigzac
z Mauritiusem, gdzie rodzaj ten nie wystepuje. Jest on endemiczny dla Madagaskaru.

Inng potencjalnie nie do korica optymalng nazwa jest ,Privatenaclia”, nazwana na cze$¢ pingwina o imieniu
,Private”. Private (szeregowy) to takze stopiert wojskowy, a oczywiscie ma rowniez definicje ,nalezacy do lub
przeznaczony wytacznie do uzytku jednej konkretnej osoby lub grupy oséb” (dictionary.com). Zatem nie znajac
pochodzenia nazwy zwigzanego z filmem, interpretacja staje sie nieco utrudniona.

b) Warto$¢ naukowa rozprawy

Rozprawa dostarcza wielu nowych informacji na temat systematyki, taksonomii i morfologii stabo zbadane;
grupy ciem zamieszkujgcych Madagaskar, wiec jej wartos¢ naukowa jest niewatpliwie wysoka. Siedliska na
Madagaskarze i Mauritiusie zanikajq w szybkim tempie, dlatego badania tego typu sg wazne réwniez z punktu
widzenia ochrony przyrody. Artykut 1 bardzo dobrze uzasadnia znaczenie rezerwatu Réserve Spéciale
d’Ambohitantely dla tych i innych gatunkéw, a artykut 2 wyraznie pokazuje biogeograficzne, a tym samym
ochronne znaczenie pojedynczego gatunku wystepujacego na Mauritiusie, ktérego najblizsi krewni wydajq sie
wystepowac w Palearktyce.

Hipotezy sq solidne i jasno sformutowane, a wnioski uzasadnione, chociaz, jak wspomniano ponizej, analizy
danych molekularnych mogtyby zosta¢ przedstawione bardziej szczegdtowo. Dane molekularne w potaczeniu z
obszerng morfologig sg jednak wystarczajace, aby wesprze¢ opis nowych rodzajow w manuskrypcie 3, co
stanowi wazny wktad, poniewaz w znacznym stopniu wyjasnia systematyke w tej grupie, ktéra do tej pory byta
niejasna. Nowe gatunki sg rowniez w petni uzasadnione danymi.
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Mocne i stabe strony rozprawy

Gtoéwng mocng strong rozprawy jest skrupulatna praca morfologiczna i bardzo przydatne klucze identyfikacyjne,
szczegolnie w obszernym manuskrypcie 3. Szczeg6inie mito jest widzie¢, ze opisano nawet jaja pobrane z
odwitokéw samic. Wiedza na temat morfologii jaj jest w duzej mierze niewystarczajaca w przypadku grup
Lepidoptera, ktore nie byty hodowane na wigkszg skale, a zwltaszcza w przypadku gatunkow wystepujacych na
Madagaskarze. Zdjecia przedstawiajace genitalia i inne szczegoty morfologiczne, a takze obrazy SEM sg
doskonate i bogate w informacje we wszystkich trzech artykutach.

Ograniczona ilo$¢ wykorzystanych danych molekularnych wptywa na rozdzielczo$¢ wynikéw, ale student nie
moze w zaden sposob ponosi¢ za to odpowiedzialno$ci, poniewaz wynika to gtéwnie z braku niezbednych
srodkdéw finansowych na wygenerowanie bardziej obszernych danych, co wcigz jest do$¢ kosztowne.

Dostepne dane molekularne mogty jednak zosta¢ przeanalizowane w sposéb bardziej szczegétowy i lepie
przedstawione. Po pierwsze, podsumowanie zawiera jedynie wzmianke o catkowite] dtugosci danych
wynoszacej 643 549 bps od wszystkich 254 okazéw. Jest to raczej mato informatywny sposéb podawania
rozmiaru zbioru danych. O wiele bardziej informatywne bytoby podanie dtugosci kazdej sekwencji genowej w
kazdym artykule. W ten sposob zazwyczaj przedstawia sie wielko$¢ zbioru danych. Co wiecej, analizy danych
molekularnych sg bardzo uproszczone we wszystkich trzech artykutach. Analizy filogenetyczne ograniczajq sie
do uzycia serwera internetowego jednego lub dwdch programéw maksymalnego prawdopodobienstwa, a
dodatkowo w manuskrypcie 3 zaimplementowano jeden program bayesowski. Wydaje sie, ze uzyto ustawien
domysinych, ale z niewielkq ilo$cig szczego6tow, co utrudnia petne zrozumienie, co zostato zrobione. W artykule
1 zastosowano jedynie kodowanie kreskowe DNA, co w tym przypadku jest w petni uzasadnione, poniewaz
stosuje sie je wytgcznie w celu kojarzenia samcow i samic, w przypadku ktorych jest to odpowiednia metoda. W
manuskrypcie 3 wspomniano, ze sekwencjonowano do o$miu gendéw na okaz, a zbior danych podzielono
wedtug gendw, ale nastepnie uzyto 11 podziatéw, bez dalszego wyjasnienia, jakie mogg by¢ te podziaty. Dane
kodow kreskowych w artykule 1 przeanalizowano wylgcznie przy uzyciu serwera internetowego lgtree i nie
podano zadnych szczegotow. Wyglada rowniez na to, ze analizy prawdopodobienstwa w kazdym programie
zostaty przeprowadzone tylko raz dla kazdego zestawu danych, a nie wielokrotnie, co powinno mie¢ miejsce.
Maksymalne prawdopodobienstwo wykorzystuje heurystyczne podejscie do wyszukiwania drzewa, co oznacza,
ze wywnioskowana filogeneza moze by¢ inna za kazdym razem, gdy jest uruchamiana, w zaleznosci od tego,
ktdry szczyt w krajobrazie prawdopodobienstwa zostat osiggniety w danym momencie. Jest to szczegdinie
widoczne w przypadku mniejszych zbioréw danych o ograniczonej informatywnosci filogenetycznej. Dlatego
nalezy przeprowadzi¢ wielokrotne wyszukiwania drzewa, a drzewo o najwiekszym prawdopodobienstwie
wybra¢ jako najlepsze do dalszych badan.

Poniewaz dane molekularne sg ograniczone, petna dyskusja na temat mozliwego niekompletnego sortowania
linii komdrkowych (ILS) i introgresji nie wchodzi w zakres tej pracy. Dobrze, ze ILS jest nadal omawiane w
artykule 3, ale przydatoby sie kilka akapitdw na temat introgresji. Drzewa genowe w tym artykule, niestety,
wydajq sie by¢ wywnioskowane jedynie przy uzyciu odlegtosci p (metoda odlegtosciowa) jako cze$ci analizy
delimitacji gatunkéw w AGBD. Takie drzewa nie nadajq si¢ do zadnej interpretacji, poza wewnetrznym krokiem
w analizie delimitacji gatunkéw. Odlegtosci p to po prostu utamek roznic miedzy dwiema sekwencjami i nie
uwzgledniajg charakteru zmian ewolucyjnych, takich jak rozne czestotliwosci zasad, wspotczynniki
tranzycji/transwersji lub rézne tempa ewolucji pomigdzy taksonami.

W artykule 2 przedstawiono dituzszg dyskusje na temat wzorcéw biogeograficznych, ktéra bytaby bardzie]
informatywna, gdyby zostata poparta formalnymi analizami biogeograficznymi.
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Ocena koncowa

Doktorant jest znakomitym morfologiem, ktory zwraca szczegding uwage na wazne szczegdty morfologiczne.
Czes¢ rozprawy dotyczaca zagadnienn molekularnych mogtaby byC bardziej szczegétowa, jednak jest
wystarczajagco dobra, aby dostarczy¢ uzytecznych informacji, ktére w potaczeniu z doskonatg pracq
morfologiczng dobrze wspierajg wnioski. Rozprawa pokazuje, ze doktorant posiada umiejetnos¢ samodzielnej
pracy naukowej, analizowania danych i omawiania aspektow swoich ustalen. Nie ulega watpliwosci, ze
doktorant wykonat i poprowadzit wigkszo$¢ prac. Wobec powyzszego stwierdzam, ze rozprawa doktorska
Marcina Wiorka w petni spetnia warunki okre$lone w art. 187 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o
szkolnictwie wyzszym i nauce (tekst jednolity: Dziennik Ustaw z 2024 r., poz. 1571 z p6zn. zm.).

W zwigzku z powyzszym zwracam sie do Rady Naukowej Instytutu Systematyki i Ewolucji Zwierzat Polskie;
Akademii Nauk z prosbg o dopuszczenie Pana Marcina Wiorka do dalszych etapow przewodu doktorskiego.

(-) podpis nieczytelny

Dr Marianne Espeland

Ja, ttumacz przysiegly jezyka angielskiego, Katarzyna Dobrowolska, wpisana na liste ttumaczy przysiegtych
prowadzong przez ministra sprawiedliwosci pod numerem TP/4306/05, niniejszym za$wiadczam zgodnosé¢
powyzszego ttumaczenia z dokumentem w jezyku angielskim.
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